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Implementacion en el ambito
de la UBA

Se realiza mediante un protocolo de investigacion
aprobado por el Comité de Etica del Hospital de
Clinicas y el Consejo Superior de la UBA 'y
presentado ante el ANMAT



Adecuacion del Laboratorio

Areas separadas ‘
m Preparacion de Reactivos '
= Pre - Amplificacion

m  Post — Amplificacion

Sistema de Alre Acondicionado
con Presiones Diferenciadas



Separacion en areas — Pre Amp

FEP: siembra automatica

TCS: sistema lavador




Separacion en areas — Post Amp

Bano Térmico
Vortex

Lumino metro




TAN Chiron

m Disenada para banco de sangre
= Multiplex (HIV — HCV — HBV)

= Muestra Individual
= Mayor Sensibilidad (HBV!)
= Trazabilidad
= Simplicidad
= Tubo Unico
= Menor Manipulacion
= Menor Contaminacion



TAN Chiron
Tres Pasos Principales

Paso 1 Paso 3

Paso 2




Captura del Target : Siembra

TTU: tg tube units

1'@"’@&‘:‘ i S



°

L]
C
[
-
L]
L]

-.......I.... °
ke & 1

NI e T







Captura del target : Hibridizacion

Lisis virion, liberacion RNA, e hibridizacion a las sondas de captura y a las
particulas magnéticas

HIV-1
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B Sin manipulaciones separadas para la extraccion, purificacion o
concentracion
B Sin ultra-centrifugacion



Captura del target : Lavado
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Separar a.n.
capturados, de otros
componentes

Magneto

m [ os lavados remueven componentes plasmaticos y

DNA/RNA no especificos






Amplificacion

Proceso 1sotérmico y continuo de amplificacion

Sin transterir productos de amplificacion o muestras
® Minimiza la potencial contaminacion
® Reduce la complejidad del TAN

Genera 10° copias en una hora

Ubicacion de las regiones a amplificar asegura la
deteccion para todos los subtipos/genotipos



TTU con AMP TTU con ENZ
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Amplificacion

%ridizacién del primer-promotor

/\/\ Target ARN

Transcriptasa reversa sintetiza cDNA . S
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ARN polimerasa transcribe a RNA ﬁ

Ciclo
Continuo
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RNA, producto de amplificacion
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Finalizado el proceso de
Amplificacion se envian las
muestras al area de Post - Amp




Deteccion

Dos tecnologias
m HPA: Hybridization Protection Assay

Inactivacion quimica de la marca en las sondas no
hibridizadas (sin paso de lavado)

= DKA: Dual Kinetic Assay

deteccion automatizada en un paso diferenciando la

senal del control interno de la senal viral



HPA y DKA

Hybridization Protection Assay Dual Kinetic Assay
HPA DKA
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Dual Kinetic Assay (DKA)
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HPA - DKA

TTU con Probe TTU con Selection
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Resultados Obtenidos

3290 donantes HCJSM

1032 donantes IAF

4322 donantes totales

Donantes BM reactiva

5 HCV reactivos ( aHCV reactivos)

5 HIV reactivos (aHIV reactivos)

5 HBV reactivos (3 HBsAg reactivos— 5 HBCore reactivos)
Donantes BM no reactiva

54 HBcore A excepcion de los HBc
1 HBsAg todas las muestras

8 Combo HIV Ag/Ac presentaron valores

6 a-HCV cercanos al Cut Off

7 a-HIV
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